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S477N
N460K T478I E484A

AAGTCTAAGCTCAAACCTTTTGAGAGAGATATTTCAACTGAAATCTATCAGGCCGGTAACATACCTTGTAATGGTGTTGCAGG

F456L

_CTGTATACATTGTTAAGC
Leu Tyr Arg Leu Leu Arg

F456L

I CTGTATACATTGTTAAGGC
Leu Tyr Arg Leu Leu Arg

F456L

'CTGTATACATTGTTAAGG
Leu Tyr Arg Leu Leu Arg

ICTGTATACATTGTTTAGG

ICTGTATACATTGTTTAGC

N460K S477N E484A

|
AAGTCTAAGCTCAAACCTTTTGAGAGAGATATTTCAACTGAAATCTATCAGGCCGGTAACAAACCTTGTAATGGTGTTGCAGG
Lys Ser Lys Leu Lys Pro Phe Glu Arg Asp lle Ser Thr Glu lle Tyr GIn Ala Gly Asn Lys Pro Cys Asn Gly Val Ala Gl

|T478K
N460K S477N E484A

AAGTCTAAGCTCAAACCTTTTGAGAGAGATATTTCAACTGAAATCTATCAGGCCGGTAACAAACCTTGTAATGGTGTTGCAGG
Lys Ser Lys Leu Lys Pro Phe Glu Arg Asp lle Ser Thr Glu lle Tyr Gin Ala Gly Asn Lys Pro Cys Asn Gly Val Ala GI

|TAT8K
N460K S477N E484A

|
AAGTCTAAGCTCAAACCTTTTGAGAGAGATATTTCAACTGAAATCTATCAGGCCGGTAACAAACCTTGTAATGGTGTTGCAGG
Lys Ser Lys Leu Lys Pro Phe Glu Arg Asp lle Ser Thr Glu lle Tyr Gin Ala Gly Asn Lys Pro Cys Asn Gly Val Ala GI

E484A
AAGTCTAATCTCAAACCTTTTGAGAGAGATATTTCAACTGAAATCTATCAGGCCGGTAGCACACCTTGTAATGGTGTTGCAGG

AAGTCTAATCTCAAACCTTTTGAGAGAGATATTTCAACTGAAATCTATCAGGCCGGTAGCACACCTTGTAATGGTGTTGAAGG

Leu Tyr Ai Leu Phe Arg Lys Ser Asn Leu Lys Pro Phe Glu Arg Asp lle Ser Thr Glu lle Tyr GIn Ala Gly Ser Thr Pro Cys Asn Gly Val Glu GI
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